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KATA PENGANTAR

Kebutuhan akan analisis suatu asal usul makhluk hidup berdasarkan kajian
secara molekular dewasa ini telah menjadi perhatian yang sangat menarik bagi ilmu
pengetahuan. Hal ini tentunya menjadi sangat penting bagi pesatnya ilmu pengetahuan,
khususnya genetika modern. Kajian secara molekular dianggap lebih dapat dipercaya,
karena hal yang menjadi acuan adalah DNA yang menjadi cetakan biru kehidupan suatu
makhluk hidup. Semakin banyaknya penelitian di bidang molekular, tentunya akan
semakin banyak menambah database karakter makhluk hidup dan tentunya akan
semakin banyak acuan untuk menjalankan suatu metode dalam analisis molekular.
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skripsi ini. Penulis berharap skripsi ini dapat menjadi acuan untuk penelitian selanjutnya

dan dapat menambah kekayaan ilmu pengetahuan genetika modern.
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